Streszczenie rozprawy doktorskiej pt.
»ldentyfikacja, serogrupy i geny wirulencji L. monocytogenes izolowanych z Zywnosci i

Srodowisk pokrewnych”

Autor: Kamila Muskalska
Promotor: prof. dr hab. Waldemar Dabrowski

Promotor pomocniczy: dr inz. Barbara Szymczak

Listeria monocylogenes jest jedng z kluczowych kontaminacji mikrobiologicznych
zywnosci. Bakteria wywoluje chorobe - listerioze o wysokim poziomie $miertelnoscei
(20-30%). Fakt ten niesie za sobg obowigzek badania zywnosci pod wzgledem obecnosei
L. monocyfogenes. Do tej pory ,,zlotym standardem” identyfikacji tego patogenu byla norma
ISO, jednak obecnie badacze coraz czesciej wykorzystujg dodatkowe testy fenotypowe badz
genetyczne. Dane literaturowe nie precyzujg jednak jednoznacznie, ktore =z
wykorzystywanych genéw gatunkowych moglyby postuzy¢ jako wysoce specyficzne markery
L. monocytogenes. Waznym aspektem dotyczgcym chorobotwdrczosci L. monocytogenes, jest
takze serologia gatunku. W obrebie gatunku typuje bowiem si¢ 12 serotypow podzielonych na
pie¢ serogrup: IA(1/2b, 3b, 7), IB(4b, 4d, 4e), l1IA(1/2a, 3a), [IB(1/2¢,3¢) i III (4a, 4c), z
ktorych tylko trzy, 1/2a, 1/2b i 4b odpowiadajg za 96% zachorowan. Ponadto 50%
przypadkow listeriozy w skali $wiatowej wywoluje serotyp 4b. Pozostale typy serologiczne
stanowig znikomg przyczyne listeriozy, co oznaczaé moze, ze posiadajg inne zdolnosci do
wywolywania zachorowan.

Celem badan bylo poroéwnanie skutecznosci metod biochemicznych i genetycznych
stosowanych w identyfikacji L. monocytogenes oraz okre$lenie potencjalu wirulencji
szezepow w zaleznoscei od ich typu serologicznego.

W pierwszym etapie badan szczepy identyfikowano do gatunku za pomocg genéw:
iap, hly, prfd, Imo0733. Na podstawie poréwnawczych analiz z zastosowaniem metod
genetycznych i biochemicznych, jako markery gatunkowe wytypowano geny prf4 i Imo0733,
natomiast wykluczono stosowanie gendéw hly i iap. Okreslono ponadto niska specyficznosé
testéw fenotypowych. Zidentyfikowano 114 szczepoéw L. monocytogenes, ktore nastepnie
klasyfikowano do poszczegélnych grup serotypowych za pomocy testu mutipleks PCR. W
zywnosci zidentyfikowano serogrupy: IA (28,3%), 1B (26,4%), I1A (26,4%), IIB (18,9%). W
tuszach i kale wykryto grupy serotypowe 1/2a-3a i 1/2b-3b-7, natomiast w glebie wylgcznie

4b-4d-4e. W ostatniej fazie badan okreslano potencjat do wirulencji w oparciu o 12 glownych




gendéw zjadliwosci. Serogrupy IA, IB, ITA, IIB posiadaty podobny potencjat chorobotworczy,
u szczepow tych zidentyfikowano wigkszoé¢ badanych gendéw wirulencji (prf4, hly, plcA,
pleB, mpl, actA, iap, inlA, inlC, inlJ). Geny inlB i llsX okazaly si¢ specyficzne dla wybranych
grup serotypowych. Gen inlB wystgpil wylacznie u IA, IIA, 1IB, natomiast //sX u czedci
izolatow IA (83%) i IB (50%). Obnizony potencjal wirulencji wykryto u szczepow z
serogrupy 4a-4c (brak gendw iap, inlB, inlC, inlJ, llsX), co moze $wiadczy¢ o ich odmiennych
zdolnoéciach do wywolywania zachorowan. Na podstawie korelacji gendéw wirulencji i
serotypow L. monocytogenes ustalono ponadto nowy podzial na sze$¢ serogrup: I (1/2b, 7), I
(4e), 111 (4b, 4d), IV (4a), V (4¢c), VI (3b, 1/2a, 3a, 1/2¢, 3c).

Podsumowujgc, badania zrealizowane w niniejszej rozprawie stanowily pierwszy
przetomowy etap, ktory wskazuje na konieczno$¢ zmian w diagnostyce L. monocylogenes.
Zasugerowano takze znaczng odmienno$é grupy serotypowej III od pozostalych typow
serologicznych, uzasadniajgc tym niezbednos$¢ dalszych badan, ktére mogg w przyszlosci

doprowadzi¢ do utworzenia nowego niepatogennego podgatunku tego mikroorganizmu.
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